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研究成果概要 
 本研究では、京都大学化学研究所スーパーコンピュータシステムを利用して、巨大 DNA ウ
イルスゲノムおよびウイルスゲノムの解析・関連ツール開発を行った。具体的には（１）メガウイ
ルス科の多様性をメタゲノムデータに基づき定量的に行った（三原知子他、論文執筆中）、
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